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6981400.r   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6755080.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PKCg        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PKCa        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6755078.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28514642.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6679345.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PKCb        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6981398.r   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
Pkc53E.AA   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6679353.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSPFLRIGLSNFDCGTCQACQGEAVNPYCAVLVKEYVESENGQ 
PKCt        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSPFLRIGLSNFDCGSCQSCQGEAVNPYCAVLVKEYVESENGQ 
18959250.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAPFLRISFNSYELGSLQAED~DASQPFCAVKMKEALTTDRGK 
6755082.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAPFLRISFNSYELGSLQVED~EASQPFCAVKMKEALSTERGK 
PKCd        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAPFLRIAFNSYELGSLQAED~EANQPFCAVKMKEALSTERGK 
PKCdelta.A  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13592027.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSSGTMKFNGYLRVRIGEAVGLQPTRWSLRH~~SLFKKG~HQLLDPYLTVSVDQVRVG 
31543511.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSSGTMKFNGYLRVRIGEAVGLQPTRWSLRH~~SLFKKG~HQLLDPYLTVSVDQVRVG 
PKCh        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSSGTMKFNGYLRVRIGEAVGLQPTRWSLRH~~SLFKKG~HQLLDPYLTVSVDQVRVG 
6755084.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVVFNGLLKIKICEAVSLKPTAWSLRH~~AVGPRPQTFLLDPYIALNVDDSRIG 
PKCe        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVVFNGLLKIKICEAVSLKPTAWSLRH~~AVGPRPQTFLLDPYIALNVDDSRIG 
Pkc98E.AA   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFTGKLQIKVCEASGLRPTDFQKRHNLTFGKLADEQLIDPYVSIDVDESHFD 
6679355.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
11968080.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PKCz        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6679349.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PKCi        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27689561.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
aPKC.AA     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
pkc-3.AA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24418929.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEH~~~RKPGTGQRAPKDEKEMVRRAIQKELKIKEGMENMRRVATDR~RHLGHVQQLLRASNRRLEQLHGELRELHAQVLLP~~~~ASAEP~~VTSEPQPRAEQSRARLSEALHRQLQVELKVKQGAENMIHTCASGTPKERKL 
PKN3        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEEGAPRQPGPSQWPPEDEKEVIRRAIQKELKIKEGVENLRRVATDR~RHLGHVQQLLRSSNRRLEQLHGELRELHARILLPGPGPGPAEP~~VASGPRPWAEQLRARHLEALRRQLHVELKVKQGAENMTHTCASGTPKERKL 
28484889.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PKN1        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MASDAVQSEPRSWSLLEQLGLAG~ADLAAPGVQQQLELERERLRREIRKELKLKEGAENLRRATTDLGRSLGPVELLLRGSSRRLDLLHQQLQELHAHVVLPDPAATHDGPQSPG~AGGPTCSATNLSRVAGLEKQLAIELKVKQGAENMIQTYSNGSTKDRKL 
8394047.r   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAGDAVQSEPRSWSLLEQLGLAG~ADLAAPGVQQQLELERERLKREIRKELKLKEGAENLRRATTDLGRSLAPVELLLRGSARRLDLLHQQLQELHAHVVLPDPTAGSDAPQSLA~EGSPVCSSTNLSRVAGLEKQLAIELKVKQGAENMIQTYSNGSTKDRKL 
20878601.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30520013.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MASNPDRGEILLTELQGDSRTLPFSENVSAVQKLDFSDTMVQQKLDDIKDRIKREIRKELKIKEGAENLRKVTTDK~KNLAYVDHILKKSNKKLEELHHKLQELNAHIVVSDPEDSTDCPRTPDTPNSDSRSSTSNNRLMALQKQLDIELKVKQGAENMIQMYSNGSSKDRKL 
27697808.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MALQKQLDIELKVKQGAENMIQMYSNGPSKDRKL 
PKN2        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MASNPERGEILLTELQGDSRSLPFSENVSAVQKLDFSDTMVQQKLDDIKDRIKREIRKELKIKEGAENLRKVTTDK~KSLAYVDNILKKSNKKLEELHHKLQELNAHIVVSDPEDITDCPRTPDTPNNDPRCSTSNNRLKALQKQLDIELKVKQGAENMIQMYSNGSSKDRKL 
CG2049.AA   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
F46F6.2.AA  MDYHSNGNGINGMNGSSRHSADGPSTPTHSGNGHSNGEGNSTYWETAPAEMVELADKYNFTINEGSSIQQEALELRSVIRKDLTKKLKIKSGYSRIKLITSDR~~~~~RQSEFLRYELSDLNEQIADLQEDLQALEMYNSGAFDEDVMYLDNLEDCDVENGPPSKLVILQLELEKELKVKRGLEQFLR~~~~GAPDKSKV 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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6981400.r   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAGLGPGGGD~~~~~~~~~SEG~GPRPLFC~~~~~~~~~~~~~RKGALRQKVVHEVKSHKFTARFFKQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSHCTDFIWG~IGKQGLQCQVCSFVVHRR~~CH 
6755080.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAGLGPGGGD~~~~~~~~~SEG~GPRPLFC~~~~~~~~~~~~~RKGALRQKVVHEVKSHKFTARFFKQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSHCTDFIWG~IGKQGLQCQVCSFVVHRR~~CH 
PKCg        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAGLGPGVGD~~~~~~~~~SEG~GPRPLFC~~~~~~~~~~~~~RKGALRQKVVHEVKSHKFTARFFKQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSHCTDFIWG~IGKQGLQCQVCSFVVHRR~~CH 
PKCa        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MADVFPGNDS~~~~~~~~~TASQDVANRFA~~~~~~~~~~~~~RKGALRQKNVHEVKDHKFIARFFKQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSHCTDFIWG~FGKQGFQCQVCCFVVHKR~~CH 
6755078.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MADVYPANDS~~~~~~~~~TASQDVANRFA~~~~~~~~~~~~~RKGALRQKNVHEVKDHKFIARFFKQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSHCTDFIWG~FGKQGFQCQVCCFVVHKR~~CH 
28514642.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6679345.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MADPAAGPPP~~~~~~~~~SEGEESTVRFA~~~~~~~~~~~~~RKGALRQKNVHEVKNHKFTARFFKQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSHCTDFIWG~FGKQGFQCQVCCFVVHKR~~CH 
PKCb        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MADPAAGPPP~~~~~~~~~SEGEESTVRFA~~~~~~~~~~~~~RKGALRQKNVHEVKNHKFTARFFKQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSHCTDFIWG~FGKQGFQCQVCCFVVHKR~~CH 
6981398.r   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MADPAAGPPP~~~~~~~~~SEGEESTVRFA~~~~~~~~~~~~~RKGPLRQKNVHEVKNHKFTARFFKQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSHCTDFIWG~FGKQGFQCQVCCFVVHKR~~CH 
Pkc53E.AA   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSEGSDNNGDPQQQGAEGEAVGENKMKSRL~~~~~~~~~~~~~RKGALKKKNVFNVKDHCFIARFFKQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSHCKDFIWG~FGKQGFQCQVCSYVVHKR~~CH 
6679353.m   MYIQKKPTMYPPWDSTFDAHINKGRVMQIIVKGKNVDLISETTVELYSLAERCRKNN~~~GRTEIWLELKPQGRMLMNARYFLEMSDTKDMSEFENEG~~~~~~~FFALHQRRGAIKQAKVHHVKCHEFTATFFPQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSVCHEFVWG~LNKQGYQCRQCNAAIHKK~~CI 
PKCt        MYIQKKPTMYPPWDSTFDAHINKGRVMQIIVKGKNVDLISETTVELYSLAERCRKNN~~~GKTEIWLELKPQGRMLMNARYFLEMSDTKDMNEFETEG~~~~~~~FFALHQRRGAIKQAKVHHVKCHEFTATFFPQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSVCHEFVWG~LNKQGYQCRQCNAAIHKK~~CI 
18959250.r  TLVQKKPTMYPEWKSTFDAHIYEGRVIQIVLMRAAEDPMSEVTVGVSVLAERCKKNN~~~GKAEFWLDLQPQAKVLMCVQYFLEDGDCKQSMRSEEEA~~~~~~~MFPTMNRRGAIKQAKIHYIKNHEFIATFFGQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSVCKEFVWG~LNKQGYKCRQCNAAIHKK~~CI 
6755082.m   TLVQKKPTMYPEWKTTFDAHIYEGRVIQIVLMRAAEDPVSEVTVGVSVLAERCKKNN~~~GKAEFWLDLQPQAKVLMCVQYFLEDGDCKQSMRSEEEA~~~~~~~KFPTMNRRGAIKQAKIHYIKNHEFIATFFGQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSVCKEFVWG~LNKQGYKCRQCNAAIHKK~~CI 
PKCd        TLVQKKPTMYPEWKSTFDAHIYEGRVIQIVLMRAAEEPVSEVTVGVSVLAERCKKNN~~~GKAEFWLDLQPQAKVLMSVQYFLEDVDCKQSMRSEDEA~~~~~~~KFPTMNRRGAIKQAKIHYIKNHEFIATFFGQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSVCKDFVWG~LNKQGYKCRQCNAAIHKK~~CI 
PKCdelta.A  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NRRGAIKHQKTHDINGHRFVAKFFRQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCAFCNLFLWG~FGKQGYQCIICQTVVHKK~~CH 
13592027.r  QTSTKQKTNKPTYNEEFCTNVSDGGHLELAVFHETPLGYDHFVANCTLQFQELLRTAGTSDTFEGWVDLEPEGKVFVVITLTG~~~~SFTEATLQRD~~~~RIFKHFTR~~KRQRAMRRRVHQVNGHKFMATYLRQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TYCSHCREFIWGVFGKQGYQCQVCTCVVHKR~~CH 
31543511.m  QTSTKQKTNKPTYNEEFCANVTDGGHLELAVFHETPLGYDHFVANCTLQFQELLRTAGTSDTFEGWVDLEPEGKVFVVITLTG~~~~SFTEATLQRD~~~~RIFKHFTR~~KRQRAMRRRVHQVNGHKFMATYLRQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TYCSHCREFIWGVFGKQGYQCQVCTCVVHKR~~CH 
PKCh        QTSTKQKTNKPTYNEEFCANVTDGGHLELAVFHETPLGYDHFVANCTLQFQELLRTTGASDTFEGWVDLEPEGKVFVVITLTG~~~~SFTEATLQRD~~~~RIFKHFTR~~KRQRAMRRRVHQINGHKFMATYLRQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TYCSHCREFIWGVFGKQGYQCQVCTCVVHKR~~CH 
6755084.m   QTATKQKTNSPAWHDEFVTDVCNGRKIELAVFHDAPIGYDDFVANCTIQFEELLQNG~~SRHFEDWIDLEPEGKVYVIIDLSG~~~~SSGEAPKDNEE~~~RVFRERMRPRKRQGAVRRRVHQVNGHKFMATYLRQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TYCSHCRDFIWGVIGKQGYQCQVCTCVVHKR~~CH 
PKCe        QTATKQKTNSPAWHDEFVTDVCNGRKIELAVFHDAPIGYDDFVANCTIQFEELLQNG~~SRHFEDWIDLEPEGRVYVIIDLSG~~~~SSGEAPKDNEE~~~RVFRERMRPRKRQGAVRRRVHQVNGHKFMATYLRQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TYCSHCRDFIWGVIGKQGYQCQVCTCVVHKR~~CH 
Pkc98E.AA   RATTRPKTFDPVWNEQFVHDVTNVSNINLTVFHDAALPPDDFVANCIISFEDLMQSE~~TAVQDLWVNLEPQGKIHVIIELKNRTDKAKAEAVVEHTVAVNKEFKERAGFNRRRGAMRRRVHQVNGHKFMATFLRQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFCSHCREFIWG~IGKQGYQCQVCTLVVHKK~~CH 
6679355.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPSRTDPKMDRSGGRVRLKAHYGGDILITSVDAMTTFKD~~~~~~~~~~~~~~LCEEVRDMCGLHQQHPLTLKWVDSEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPCTVSSQMELEEAFRLVCQGRDEVLIIHVFPSIP 
11968080.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPSRTDPKMDRSGGRVRLKAHYGGDILITSVDPTTTFQD~~~~~~~~~~~~~~LCEEVRDMCGLHQQHPLTLKWVDSEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPCTVSSQMELEEAFRLACQGRDEVLIIHVFPSIP 
PKCz        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPSRTGPKMEGSGGRVRLKAHYGGDIFITSVDAATTFEE~~~~~~~~~~~~~~LCEEVRDMCRLHQQHPLTLKWVDSEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPCTVSSQMELEEAFRLARQCRDEGLIIHVFPSTP 
6679349.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSHTVACGGGGDHSHQVRVKAYYRGDIMITHFEPSISFEG~~~~~~~~~~~~~~LCSEVRDMCSFDNEQPFTMKWIDEEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPCTVSSQLELEEAFRLYELNKDSELLIHVFPCVP 
PKCi        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSHTVAGGGSGDHSHQVRVKAYYRGDIMITHFEPSISFEG~~~~~~~~~~~~~~LCNEVRDMCSFDNEQLFTMKWIDEEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPCTVSSQLELEEAFRLYELNKDSELLIHVFPCVP 
27689561.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
aPKC.AA     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPSQILNDGSSVSLNSASMNMANTPNSITVKTAYNGQIIITTINKNISYEE~~~~~~~~~~~~~~LCYEIRNICRFPLDQPFTIKWVDEEN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPCTISTKMELDEAIRLYEMNFDSQLVIHVFPNVP 
pkc-3.AA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSSPTSLEEDGDIKLKTRFQGQVVVLYARPPLILDD~~~~~~~~~~~~~~FFALLKDACKQHKKQDITVKWIDEDG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPISIDSQMELDEAVRCLNSSQEAELNIHVFVGKP 
24418929.m  LAAAQQMLKDSQLKVALLRMKISS~~~~~~~~~LESSGSP~~~~~~~~EPGPDLLAEELQHRLRVEAAVAAGAKNVVKLLGGQRMQDRKALAEAQAQLQESSQKLDLLRLALELLLERLPPTHSLRSRVTQELWMAML~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNPQPLGTLVKPIALTGTLQVRLLGCKDLLVAVPGRSPMA 
PKN3        LAAAQQMLRDSQLKVALLRMKISS~~~~~~~~~LEASGSP~~~~~~~~EPGPELLAEELQHRLHVEAAVAEGAKNVVKLLSSRRTQDRKALAEAQAQLQESSQKLDLLRLALEQLLEQLPPAHPLRSRVTRELRAAVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GYPQPSGTPVKPTALTGTLQVRLLGCEQLLTAVPGRSPAA 
28484889.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPVTSFLSVWCLRGGSLP~~~~~RSPSA 
PKN1        LLTAQQMLQDSKTKIDIIRMQLRR~~~ALQADQLENQAAPDDTQGSPDLGAVELRIEELRHHFRVEHAVAEGAKNVLRLLSAAKAPDRKAVSEAQEKLTESNQKLGLLREALERRLGELPADHPKGRLLREELAAASS~~~~~~~~~~~~AAFSTRLAGPFPATHYSTLCKPAPLTGTLEVRVVGCRDLPETIP~WNPTP 



8394047.r   LLTAQQMLQDSKTKIDIIRMQLRRALQALQAGQLESQAAPDEAHGDPDLGAVELRIEELRHHFRVEHAVAEGAKNVLRLLSAAKAPDRKAVSEAQEKLTESNQKLGLLRESLERRLGELPADHPKGRLLREELTAASS~~~~~~~~~~~~AAFSAILPGPFPATHYSTLSKPAPLTGTLEVRVVGCKNLPETIP~WSPPP 
20878601.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKLLGSGKVTDRKALSEAQARFNESSQKLDLLKYSLEQRLNELPRNHPKSSVVIEELSLVAS~~~~~~~~~~~~PTLSPRQSMLSTQNQYSTLSKPAALTGTLEVRLMGCQDILENVPGRSKAT 
30520013.m  HGTAQQLLQDSKTKIEVIRMQILQ~~~AVQTNELAFDNA~~~~~~KPVISPLELRMEELRHHFKIEFAVAEGAKNVMKLLGSGKVTDRKALSEAQARFNESSQKLDLLKYSLEQRLNELPRNHPKSSVVIEELSLVAS~~~~~~~~~~~~PTLSPRQSMLSTQNQYSTLSKPAALTGTLEVRLMGCQDILENVPGRSKAT 
27697808.r  HGTAQQLLQDSKTKIEVIRMQILQ~~~AVQTNELAFDNA~~~~~~KPVISPLELRMEELRHHFRIEFAVAEGAKNVMKLLGSGKVTDRKALSEAQARFNESSQKLDLLKYSLEQRLNELPKNHPKSSVVIEELSLVAS~~~~~~~~~~~~PTLSPRQSMLSTQNQYSTLSKPAALTGTLEVRLMGCQDILENVPGRSKAT 
PKN2        HGTAQQLLQDSKTKIEVIRMQILQ~~~AVQTNELAFDNA~~~~~~KPVISPLELRMEELRHHFRIEFAVAEGAKNVMKLLGSGKVTDRKALSEAQARFNESSQKLDLLKYSLEQRLNEVPKNHPKSRIIIEELSLVAAS~~~~~~~~~~~PTLSPRQSMISTQNQYSTLSKPAALTGTLEVRLMGCQDILENVPGRSKAT 
CG2049.AA   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MIVPTFHALGQVLRQMFAVQLQ~~~~~~~~~~~~~~~~QQQQRTHNQLHYLDLSPARTIN~~~~~QLLVCPCASNPVPPAARIS 
F46F6.2.AA  HGDSQSLLDDSRAKIAMLRMQIER~~~~LSQEAPAVEGEP~~~~~~~~KTKVELAIDDLIIRFHKEKLIMDGSRNMIRILRSKRKPDSKAVDEAMNSYVIASEKADLIKLALLKYASSLPLEHDHRKYLIGEINSGLIPKPPSLSQDRNSPSSEDGGNGTSTSRRCSFMPYSLQISGCLEVTINGCAGILSEVFERKIRK 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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6981400.r   EFVTFECPGAGKGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QTDDPRNKHKFRLHSYSSPTFCDHCGSLLYGLVHQGMKCSCCEMNVHRRCVRSVPSLCGVDHTERRGRLQLEIRAPTSDEIHITVGEARNLIPMDPNGLSDPYVKLKLIPDPRNLTKQKTKTVKATLNPVWNETFVFNLKPGDVERRLSVEVWDWDRTSR 
6755080.m   EFVTFECPGAGKGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QTDDPRNKHKFRLHSYSSPTFCDHCGSLLYGLVHQGMKCSCCEMNVHRRCVRSVPSLCGVDHTERRGRLQLEIRAPTSDEIHITVGEARNLIPMDPNGLSDPYVKLKLIPDPRNLTKQKTKTVKATLNPVWNETFVFNLKPGDVERRLSVEVWDWDRTSR 
PKCg        EFVTFECPGAGKGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QTDDPRNKHKFRLHSYSSPTFCDHCGSLLYGLVHQGMKCSCCEMNVHRRCVRSVPSLCGVDHTERRGRLQLEIRAPTADEIHVTVGEARNLIPMDPNGLSDPYVKLKLIPDPRNLTKQKTRTVKATLNPVWNETFVFNLKPGDVERRLSVEVWDWDRTSR 
PKCa        EFVTFSCPGADKGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTDDPRSKHKFKIHTYGSPTFCDHCGSLLYGLIHQGMKCDTCDMNVHKQCVINVPSLCGMDHTEKRGRIYLKAEVAD~EKLHVTVRDAKNLIPMDPNGLSDPYVKLKLIPDPKNESKQKTKTIRSTLNPQWNESFTFKLKPSDKDRRLSVEIWDWDRTTR 
6755078.m   EFVTFSCPGADKGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTDDPRSKHKFKIHTYGSPTFCDHCGSLLYGLIHQGMKCDTCDMNVHNQCVINDPSLCGMDHTEKRGRIYLKAEVTD~EKLHVTVRDAKNLIPMDPNGLSDPYVKLKLIPDPKNESKQKTKTIRSNLNPQWNESFTFKLKPSDKDRRLSVEIWDWDRTTR 
28514642.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDPNGLSDPYVKLKLIPDPKNESKQKTKTIRSTLNPQWNESFTFKLKPSDKDRRLSVEIWDWDRTTR 
6679345.m   EFVTFSCPGADKGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASDDPRSKHKFKIHTYSSPTFCDHCGSLLYGLIHQGMKCDTCMMNVHKRCVMNVPSLCGTDHTERRGRIYIQAHIDR~EVLIVVVRDAKNLVPMDPNGLSDPYVKLKLIPDPKSESKQKTKTIKCSLNPEWNETFRFQLKESDKDRRLSVEIWDWDLTSR 
PKCb        EFVTFSCPGADKGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASDDPRSKHKFKIHTYSSPTFCDHCGSLLYGLIHQGMKCDTCMMNVHKRCVMNVPSLCGTDHTERRGRIYIQAHIDR~DVLIVLVRDAKNLVPMDPNGLSDPYVKLKLIPDPKSESKQKTKTIKCSLNPEWNETFRFQLKESDKDRRLSVEIWDWDLTSR 
6981398.r   EFVTFSCPGADKGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASDDPRSKHKFKIHTYSSPTFCDHCGSLLYGLIHQGMKCDTCMMNVHKRCVMNVPSLCGTDHTERRGRIYIQAHIDR~EVLIVVVRDAKNLVPMDPNGLSDPYVKLKLIPDPKSESKQKTKTIKCSLNPEWNETFRFQLKESDKDRRLSVEIWDWDLTSR 
Pkc53E.AA   EYVTFICPGKDKGI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSDSPKTQHNFEPFTYAGPTFCDHCGSLLYGIYHQGLKCSACDMNVHARCKENVPSLCGCDHTERRGRIYLEINVKE~NLLTVQIKEGRNLIPMDPNGLSDPYVKVKLIPDDKDQSKKKTRTIKACLNPVWNETLTYDLKPEDKDRRILIEVWDWDRTSR 
6679353.m   DKVIAKCTGSAINS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RETMFHKERFKIDMPHRFKVYNYKSPTFCEHCGTLLWGLARQGLKCDACGMNVHHRCQTKVANLCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~INQKLMAEALAMIESTQQARSLRDSEHIFREGPVEIGLPCSTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PKCt        DKVIAKCTGSAINS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RETMFHKERFKIDMPHRFKVYNYKSPTFCEHCGTLLWGLARQGLKCDACGMNVHHRCQTKVANLCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~INQKLMAEALAMIESTQQARCLRDTEQIFREGPVEIGLPCSIK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18959250.r  DKIIGRCTGTATNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDTIFQKERFNIDMPHRFKVYNYMSPTFCDHCGTLLWGLVKQGLKCEDCGMNVHHKCREKVANLCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~INQKLLAEALN~~QVTQKASRKPE~~~~~~~TPETVGIYQGFE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6755082.m   DKIIGRCTGTATNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDTIFQKERFNIDMPHRFKVYNYMSPTFCDHCGSLLWGLVKQGLKCEDCGMNVHHKCREKVANLCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~INQKLLAEALN~~QVTQRSSRKLD~~~~~~~TTESVGIYQGFE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PKCd        DKIIGRCTGTAANS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDTIFQKERFNIDMPHRFKVHNYMSPTFCDHCGSLLWGLVKQGLKCEDCGMNVHHKCREKVANLCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~INQKLLAEALN~~QVTQRASRRSDS~~~~~ASSEPVGIYQGFE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PKCdelta.A  DKLLGKCSGSVFTS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASTILLRERFKIDMPHRFKPHTFMSPTFCDHCGSLMGGFFIQGLKCEECDVNCHKKCERLTANLCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VNQKLIVEALN~~HVKRETS~~~~~~~~~~~~~~~~YTYSQFQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13592027.r  HLIVTACTCQNNIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVDAKIAEQRFGINIPHKFNVHNYKVPTFCDHCGSLLWGIMRQGLQCKICKMNVHIRCQANVAPNCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VNAVELAKTLAGMGLQPGNISPTS~~~~KLIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31543511.m  HLIVTACTCQNNIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVDAKIAEQRFGINIPHKFNVHNYKVPTFCDHCGSLLWGIMRQGLQCKICKMNVHIRCQANVAPNCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VNAVELAKTLAGMGLQPGNISPTS~~~~KLIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PKCh        HLIVTACTCQNNIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVDSKIAEQRFGINIPHKFSIHNYKVPTFCDHCGSLLWGIMRQGLQCKICKMNVHIRCQANVAPNCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VNAVELAKTLAGMGLQPGNISPTS~~~~KLVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6755084.m   ELIITKCAGLKKQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETPDEVGSQRFSVNMPHKFGIHNYKVPTFCDHCGSLLWGLLRQGLQCKVCKMNVHRRCETNVAPNCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDARGIAKVLADLGVTPDKITNSGQRRKKLAAGAESPQPASGNSPSEDDRSKSAPTSPCDQELKELE 
PKCe        ELIITKCAGLKKQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETPDQVGSQRFSVNMPHKFGIHNYKVPTFCDHCGSLLWGLLRQGLQCKVCKMNVHRRCETNVAPNCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDARGIAKVLADLGVTPDKITNSGQRRKKLIAGAESPQPASGSSPSEEDRSKSAPTSPCDQEIKELE 
Pkc98E.AA   LSVVSKCPGMRDEQPA~~~~~~~~~~~~~~~~KVEMVPAGQRFNVNLPHRFVVHSYKRFTFCDHCGSLLYGLIKQGLQCETCGMNVHKRCQKNVANTCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~INTKQMAEILSSLGISPDKQQPRRS~~~KYLNQQGGEDNYGASLGADGDGAPGQSFRSCALSVDSLA 
6679355.m   EQPGMPCPGEDKSIY~~~~~~~~~~~~~~~~~~RRGARRWRKLYRANGHLFQAKRFNRGAYCGQCSERIWGLSRQGYRCINCKLLVHKRCHVLVPLTCR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RHMDSVMPSQEPPVDGKNDGVDLPSEETDGIAYISSSRKHDNIK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
11968080.r  EQPGMPCPGEDKSIY~~~~~~~~~~~~~~~~~~RRGARRWRKLYRANGHLFQAKRFNRRAYCGQCSERIWGLARQGYRCINCKLLVHKRCHVLVPLTCR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RHMDSVMPSQEPPVDDKNDGVDLPSEETDGIAYISSSRKHDNIK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PKCz        EQPGLPCPGEDKSIY~~~~~~~~~~~~~~~~~~RRGARRWRKLYRANGHLFQAKRFNRRAYCGQCSERIWGLARQGYRCINCKLLVHKRCHGLVPLTCR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KHMDSVMPSQEPPVDDKNEDADLPSEETDGIAYISSSRKHDSIK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6679349.m   ERPGMPCPGEDKSIY~~~~~~~~~~~~~~~~~~RRGARRWRKLYCANGHTFQAKRFNRRAHCAICTDRIWGLGRQGYKCINCKLLVHKKCHKLVTIECG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RHS~~~LPPE~~PMMPMDQT~MHPDHTQTVIPYNPSS~~HESL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PKCi        ERPGMPCPGEDKSIY~~~~~~~~~~~~~~~~~~RRGARRWRKLYCANGHTFQAKRFNRRAHCAICTDRIWGLGRQGYKCINCKLLVHKKCHKLVTIECG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RHS~~~LPQE~~PVMPMDQSSMHSDHAQTVIPYNPSS~~HESL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27689561.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
aPKC.AA     QAPGLSCDGEDRSIY~~~~~~~~~~~~~~~~~~RRGARRWRKLYRVNGHIFQAKRFNRRAFCAYCQDRIWGLGRQGFKCIQCKLLVHKKCHKLVQKHCT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DQP~~~EPLVKERAEESSDPIPVPLPPLPYEAMSGGAEACETHD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
pkc-3.AA    ELPGLPCQGEDKTVY~~~~~~~~~~~~~~~~~~RRGARRWKKIYLYNGHRFQAKRLNRRIQCFICHDYIWGIGRQGFRCVDCRLCVHKKCHRHVRTHCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QALQ~~~GPNIIPMAPASGSLKGARSNTSSSTTRSGGGIDNGAF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24418929.m  VLAGSPSESWLRTRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RQQRGGGELASEVLAVLKVDNRVVGQTGWGLVAEKSWDQSFIISLDRARELEIGVHWRDWRQLCGVAFLKLEDFLDNACHQ~LSLSLVPQGRLFAQVTFCEPVIERRPRLQRQRCIFSKRRGRDFMRASQMNLSMAAWGRLVMSLLPPCSSPNTASPPKGRP~~ST 
PKN3        ALASSPSEGWLRTKA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KHQRGRGELASEVLAVLKVDNRVVGQTGWGQVAEQSWDQTFVIPLERARELEIGVHWRDWRQLCGVAFLRLEDFLDNACHQ~LSLSLVPQGLLFAQVTFCDPVIERRPRLQRQERIFSKRRGQDFLRRSQMNLGMAAWGRLVMNLLPPCSSPSTISPPKGCPRTPT 
28484889.m  SLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LKGGLGCRXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXX~XXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXX~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PKN1        SMGGPGTP~~DSRPPFLSRPARGLYSRSGSLSGRSSLKAEAENTSEVSTVLKLDNTVVGQTSWKPCGPNAWDQSFTLELERARELELAVFWRDQRGLCALKFLKLEDFLDNERHE~VQLDMEPQGCLVAEVTFRNPVIERIPRLRRQKKIFSKQQGKAFQRARQMNIDVATWVRLLRRLIPNATGTGTFS~~~~~PGASP 
8394047.r   SVGASGTP~~DSRTPFLSRPARGLYNRSGSLSGRSSLKGEAENSTEVSTVLKLDNTVVGQTAWKPCGPNAWDQSFTLELERARELELAVFWRDQRGLCALKFLKLEDFLDNERHE~VQLDMEPQGCLVAEVTFRNPIIERIPRLQRQKKIFSKQQGQTFQRARHMNIDVATWVRLLRRLIPNAVATGSFS~~~~~PNASP 
20878601.m  SVALPGWSPSDNRSSFMSRTSK~~~SKSG~~SSRNLLKTDDLSN~DVCAVLKLDNTVVGQTSWKPISNQSWDQKFTLELDRSRELEISVYWRDWRSLCAVKFLRLEDFLDNQRHG~MCLYLEPQGTLFAEVTFFNPVIERRPKLQRQKKIFSKQQGKTFLRAPQMNINIATWGRLVRRAIPTVNHSGTFSPQTPVPATVP 
30520013.m  SVALPGWSPSDNRSSFMSRTSK~~~SKSG~~SSRNLLKTDDLSN~DVCAVLKLDNTVVGQTSWKPISNQSWDQKFTLELDRSRELEISVYWRDWRSLCAVKFLRLEDFLDNQRHG~MCLYLEPQGTLFAEVTFFNPVIERRPKLQRQKKIFSKQQGKTFLRAPQMNINIATWGRLVRRAIPTVNHSGTFSPQTPVPATVP 
27697808.r  SVALPGWSPSENRSSFMSRTSK~~~SKSG~~SSRNLLKTDDLSN~DVCAVLKLDNTVVGQTIWKPISNQSWDQKFTLELDRSRELEISVYWRDWRSLCAVKFLRLEDFLDNQRHG~MCLYLEPQGTLFAEVTFFNPVIERRPKLQRQKKIFSKQQGKTFLRAPQMNINIATWGRLVRRAIPTVNHSGTFSPQTPVPATVP 
PKN2        SVALPGWSPSETRSSFMSRTSK~~~SKSG~~SSRNLLKTDDLSN~DVCAVLKLDNTVVGQTSWKPISNQSWDQKFTLELDRSRELEISVYWRDWRSLCAVKFLRLEDFLDNQRHG~MCLYLEPQGTLFAEVTFFNPVIERRPKLQRQKKIFSKQQGKTFLRAPQMNINIATWGRLVRRAIPTVNHSGTFSPQAPVPTTVP 
CG2049.AA   LVHITLEPINASRTT~~~~~~~~~~~~~~~~SCLIEEVAEPDSQPEIKPVAEAQSAKVSEACVESILPETVEKLETADQVQQVIPQLGKLYVG~~~~~~~~~~~~SSQQQYAQQS~SPIIQEPATPTIYGNSAAAGAPQFPQPAQRQEKQPPQQQP~~~IYANQYELNVAKAAAAASVYSPSSSTT~~~~~~~~~~~~~~ 
F46F6.2.AA  DVPGVPGFISVYGMDAS~~~~~~~~~~~~~~GKKKKSARGPNSSEEVFCVLRIDNRFIGATELRKIVDRNWDQKFDVDLDRSRELQIELFYHDDRSMCGFAAVKLSNLIETSSKVGIIVPVEPQGNIFVQFKYMNPVVSRKPKLERQRRLFRVKESND~~~GARQKLGVFAFSRLIKNRGNEPSEKFAAFTGFTPMPSSS 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGX~~~~~~~~~~~~~EQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQNTAQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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6981400.r   NDFMGAMSFGVSELLKAPVDGWYKLLN~~~~~~~~~~~~~~~~~QEEGEYYNVPVADADNCSLLQKFEACNYPLELYERVRMGP~~~~~~~~~~~~SSSPIPSPSPSPTDSKRCFFGASPGRLHISDFSFLMVLGKGSFGKVMLAERRGSDELYAIKILKKDVIVQDDDVDCTLVEKRVLALGGRGPGGRPHFLTQLHST 
6755080.m   NDFMGAMSFGVSELLKAPVDGWYKLLN~~~~~~~~~~~~~~~~~QEEGEYYNVPVADADNCSLLQKFEACNYPLELYERVRMGP~~~~~~~~~~~~SSSPIPSPSPSPTDSKRCFFGASPGRLHISDFSFLMVLGKGSFGKVMLAERRGSDELYAIKILKKDVIVQDDDVDCTLVEKRVLALGGRGPGGRPHFLTQLHST 
PKCg        NDFMGAMSFGVSELLKAPVDGWYKLLN~~~~~~~~~~~~~~~~~QEEGEYYNVPVADADNCSLLQKFEACNYPLELYERVRMGP~~~~~~~~~~~~SSSPIPSPSPSPTDPKRCFFGASPGRLHISDFSFLMVLGKGSFGKVMLAERRGSDELYAIKILKKDVIVQDDDVDCTLVEKRVLALGGRGPGGRPHFLTQLHST 
PKCa        NDFMGSLSFGVSELMKMPASGWYKLLN~~~~~~~~~~~~~~~~~QEEGEYYNVPIPEGD~~~~~~~EEGNMELRQKFEKAKLGP~~~~~~~~~~~~AGNKVISPSEDRKQPS~~~~~NNLDRVKLTDFNFLMVLGKGSFGKVMLADRKGTEELYAIKILKKDVVIQDDDVECTMVEKRVLALLDK~~~~~PPFLTQLHSC 
6755078.m   NDFMGSLSFGVSELMKMPASGWYKAHN~~~~~~~~~~~~~~~~~QEEGEYYNVPIPEGD~~~~~~~EEGNMELRQKFEKAKLGP~~~~~~~~~~~~VGNKVISPSEDRKQPS~~~~~NNLDRVKLTDFNFLMVLGKGSFGKVMLADRKGTEELYAIKILKKDVVIQDDDVECTMVEKRVLALLDK~~~~~PPFLTQLHSC 
28514642.m  NDFMGSLSFGVSELMKMPASGWYKLLN~~~~~~~~~~~~~~~~~QEEGEYYNVPIPEGD~~~~~~~EEGNMELRQKFEKAKLGP~~~~~~~~~~~~AGNKVISPSEDRKQPS~~~~~NNLDRVKLTDFNFLMVLGKGSFGKVMLADRKGTEELYAIKILKKDVVIQDDDVECTMVEKRVLALLDK~~~~~PPFLTQLHSC 
6679345.m   NDFMGSLSFGISELQKAGVDGWFKLLS~~~~~~~~~~~~~~~~~QEEGEYFNVPVPPEG~~~~~~~SEGNEELRQKFERAKIGQG~~~~~~~~~TKAPEEKTANTISKFDNN~~~~~GNRDRMKLTDFNFLMVLGKGSFGKVMLSERKGTDELYAVKILKKDVVIQDDDVECTMVEKRVLALPGK~~~~~PPFLTQLHSC 
PKCb        NDFMGSLSFGISELQKASVDGWFKLLS~~~~~~~~~~~~~~~~~QEEGEYFNVPVPPEG~~~~~~~SEANEELRQKFERAKISQG~~~~~~~~~TKVPEEKTTNTVSKFDNN~~~~~GNRDRMKLTDFNFLMVLGKGSFGKVMLSERKGTDELYAVKILKKDVVIQDDDVECTMVEKRVLALPGK~~~~~PPFLTQLHSC 
6981398.r   NDFMGSLSFGISELQKAGVDGWFKLLS~~~~~~~~~~~~~~~~~QEEGEYFNVPVPPEE~~~~~~~SEGNEELRQKFERAKIGQG~~~~~~~~~TKAPEEKTANTISKFDNN~~~~~GNRDRMKLTDFNFLMVLGKGSFGKVMLSERKGTDELYAVKILKKDVVIQDDDVECTMVEKRVLALPGK~~~~~PPFLTQLHSC 
Pkc53E.AA   NDFMGALSFGISEIIKNPTNGWFKLLT~~~~~~~~~~~~~~~~~QDEGEYYNVPCADDE~~~~~~~~~~~QDLLKLKQKPSQKK~~~~~~~~~~~~~~~PMVMRSDTNTHTS~~~~~SKKDMIRATDFNFIKVLGKGSFGKVLLAERKGSEELYAIKILKKDVIIQDDDVECTMIEKRVLALGEK~~~~~PPFLVQLHSC 
6679353.m   ~~~~~~~~~~~~~~~NETRPPCVPTPG~~~~~~~~~~~~~~~~~KREPQGISWDSPLDG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNKSAGPPEPEVSMRRTSLQLKLKIDDFILHKMLGKGSFGKVFLAEFKRTNQFFAIKALKKDVVLMDDDVECTMVEKRVLSLAWE~~~~~HPFLTHMFCT 
PKCt        ~~~~~~~~~~~~~~~NEARLPCLPTPG~~~~~~~~~~~~~~~~~KREPQGISWESPLDE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDKMCHLPEPELNKERPSLQIKLKIEDFILHKMLGKGSFGKVFLAEFKKTNQFFAIKALKKDVVLMDDDVECTMVEKRVLSLAWE~~~~~HPFLTHMFCT 
18959250.r  ~~~~~~~~~~~~~~~KKTAVSGNDIPD~~~~~~~~~~~~~~~~~NNGTYGKIWEGSN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RCRLENFTFQKVLGKGSFGKVLLAELKGKERYFAIKYLKKDVVLIDDDVECTMVEKRVLALAWE~~~~~NPFLTHLICT 
6755082.m   ~~~~~~~~~~~~~~~KKPEVSGSDILD~~~~~~~~~~~~~~~~~NNGTYGKIWEGST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RCTLENFTFQKVLGKGSFGKVLLAELKGKDKYFAIKCLKKDVVLIDDDVECTMVEKRVLALAWE~~~~~SPFLTHLICT 
PKCd        ~~~~~~~~~~~~~~~KKTGVAGEDMQD~~~~~~~~~~~~~~~~~NSGTYGKIWEGSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KCNINNFIFHKVLGKGSFGKVLLGELKGRGEYSAIKALKKDVVLIDDDVECTMVEKRVLTLAAE~~~~~NPFLTHLICT 
PKCdelta.A  ~~~~~~~~~~~~~~~KSGRFTAPATVI~~~~~~~~~~~~~~~~~PRFKN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YSVDDFHFLAVLGKGSFGKVLLAELRDTTYYYAIKCLKKDVVLEDDDVDSTLIERKVLALGTK~~~~~HPYLCHLFCT 
13592027.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~RSTLRRQGKEG~~~~~~~~~~~~~~~~~SKEGNG~IGVNSSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RFGIDNFEFIRVLGKGSFGKVMLARIKETGELYAVKVLKKDVILQDDDVECTMTEKRILSLARN~~~~~HPFLTQLFCC 
31543511.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~RSTLRRQGKEG~~~~~~~~~~~~~~~~~SKEGNG~IGVNSSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RFGIDNFEFIRVLGKGSFGKVMLARIKETGELYAVKVLKKDVILQDDDVECTMTEKRILSLARN~~~~~HPFLTQLFCC 
PKCh        ~~~~~~~~~~~~~~~~RSTLRRQGKES~~~~~~~~~~~~~~~~~SKEGNG~IGVNSSN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLGIDNFEFIRVLGKGSFGKVMLARVKETGDLYAVKVLKKDVILQDDDVECTMTEKRILSLARN~~~~~HPFLTQLFCC 
6755084.m   NNIRKALSFDNRGEEHRASSATDGQLA~~~~~~~~~~~~~~~~~SPGENGEVRPGQAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLGLDEFNFIKVLGKGSFGKVMLAELKGKDEVYAVKVLKKDVILQDDDVDCTMTEKRILALARK~~~~~HPYLTQLYCC 
PKCe        NNIRKALSFDNRGEEHRAASSPDGQLM~~~~~~~~~~~~~~~~~SPGENGEVRQGQAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLGLDEFNFIKVLGKGSFGKVMLAELKGKDEVYAVKVLKKDVILQDDDVDCTMTEKRILALARK~~~~~HPYLTQLYCC 
Pkc98E.AA   TSTTTMTSG~~~~~~YNSSSCMSLAVT~~~~~~~~~~~~~~~~~GSGGVGATGETRPG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KCSLLDFNFIKVLGKGSFGKVMLAEKKGTDEIYAIKVLKKDAIIQDDDVDCTMTEKRILALAAN~~~~~HPFLTALHSC 
6679355.m   ~~~~~~~~~~~~~~~DDSEDLKPVIDG~~~~~~~~~~~~~~~~~VDGIKISQGLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LQDFDLIRVIGRGSYAKVLLVRLKKNDQIYAMKVVKKELVHDDEDIDWVQTEKHVFEQASS~~~~~NPFLVGLHSC 
11968080.r  ~~~~~~~~~~~~~~~DDSEDLKPVIDG~~~~~~~~~~~~~~~~~VDGIKISQGLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LQDFDLIRVIGRGSYAKVLLVRLKKNDQIYAMKVVKKELVHDDEDIDWVQTEKHVFEQASS~~~~~NPFLVGLHSC 
PKCz        ~~~~~~~~~~~~~~~DDSEDLKPVIDG~~~~~~~~~~~~~~~~~MDGIKISQGLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LQDFDLIRVIGRGSYAKVLLVRLKKNDQIYAMKVVKKELVHDDEDIDWVQTEKHVFEQASS~~~~~NPFLVGLHSC 



6679349.m   ~~~~~~~~~~~~~~~DQVGEEKEAMNT~~~~~~~~~~~~~~~~~RESGKASSSLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LQDFDLLRVIGRGSYAKVLLVRLKKTDRIYAMKVVKKELVNDDEDIDWVQTEKHVFEQASN~~~~~HPFLVGLHSC 
PKCi        ~~~~~~~~~~~~~~~DQVGEEKEAMNT~~~~~~~~~~~~~~~~~RESGKASSSLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LQDFDLLRVIGRGSYAKVLLVRLKKTDRIYAMKVVKKELVNDDEDIDWVQTEKHVFEQASN~~~~~HPFLVGLHSC 
27689561.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKVVKKELVNDDEDIDWVQTEKHVFEQASN~~~~~HPFLVGLHSC 
aPKC.AA     ~~~~~~~~~~~~~~~HAHIVAPPPPED~~~~~~~~~~~~~~~~~PLEPGTQRQYS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LNDFELIRVIGRGSYAKVLMVELRRTRRIYAMKVIKKALVTDDEDIDWVQTEKHVFETASN~~~~~HPFLVGLHSC 
pkc-3.AA    ~~~~~~~~~~~~~~~HEHEIESPGSTS~~~~~~~~~~~~~~~~~HDASRAMNGNGSSKW~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AVSLNDFRLLTVIGRGSYAKVVQAEHVSTRQIYAIKIIKKEMFNEDEDIDWVQTEKSVFEAASN~~~~~YPFLVGLHSC 
24418929.m  AVCGTPSAASPSNFLPMKTLSKEDTKP~~~~~~~~~~~~~~~~~PPKPPRLYL~QEP~~~~~~~~~~~~~~APGTPCTKRPHMD~~~~~~~~~~~~~~~~PRPAVVPALAALSTRKPPR~~~~~LQDFRCLAVLGRGHFGKVLLVQYKGTGKYYAIKALKKQEVLGRDEIDSLYCEKRILETVGR~~~TGHPFLLSLLAC 
PKN3        TLREASDPATPSNFLPKKTPLGEEMTP~~~~~~~~~~~~~~~~~PPKPPRLYLPQEPT~~~~~~~~~~~~~SEETPRTKRPHME~~~~~~~~~~~~~~~~PRTRRGPSPPASPTRKPPR~~~~~LQDFRCLAVLGRGHFGKVLLVQFKGTGKYYAIKALKKQEVLSRDEIESLYCEKRILEAVGC~~~TGHPFLLSLLVC 
28484889.m  ~~~~~~~~~~~XNFLPMKTLSKEDTKP~~~~~~~~~~~~~~~~~PPKPPRLYL~QEP~~~~~~~~~~~~~~APGTPCTKRPHMD~~~~~~~~~~~~~~~~PRPAVVPALAALSTRKPPR~~~~~LQDFRCLAVLGRGHFGKVLLVQYKGTGKYYAIKALKKQEVLGRDEIDSLYCEKRILETVGR~~~TGHPFLLSLLAC 
PKN1        GSEART~~~~~~TGDISVEKLNLGTDS~~~~~~~~~~~~~~~DSSPQKSSRDPPSSPS~~~~~~~~~~SLSSPIQES~TAPELP~~~~~~~~~~~~~~~~SETQETPGPALCSPLRKSP~~~LTLEDFKFLAVLGRGHFGKVLLSEFRPSGELFAIKALKKGDIVARDEVESLMCEKRILAAVTS~~~AGHPFLVNLFGC 
8394047.r   GSEIRS~~~~~~TGDISMEKLNLGADS~~~~~~~~~~~~~~~DSSSQKSPAGLPSTSC~~~~~~~~~~SLSSPTHESTTSPELP~~~~~~~~~~~~~~~~SETQETPGPGLCSPLRKSP~~~LTLEDFKFLAVLGRGHFGKVLLSEFHSSGELFAIKALKKGDIVARDEVESLMCEKRILATVTR~~~AGHPFLVNLFGC 
20878601.m  VVDARIPDLAPPASDSTVTKLDFDLEPEPPPAPPRASSLGETDESSELRVLDIPGQGSETVFNIENDRNNLRPKSKSEYELSIP~~~~~~~~~~~~~~~~DSGRSCWGVGELDDKRAQQRFQFSLQDFRCCAVLGRGHFGKVLLAEYKHTNEMFAIKALKKGDIVARDEVDSLMCEKRIFETVNS~~~VRHPFLVNLFAC 
30520013.m  VVDARIPDLAPPASDSTVTKLDFDLEPEPPPAPPRASSLGETDESSELRVLDIPGQGSETVFNIENDRNNLRPKSKSEYELSIP~~~~~~~~~~~~~~~~DSGRSCWGVGELDDKRAQQRFQFSLQDFRCCAVLGRGHFGKVLLAEYKHTNEMFAIKALKKGDIVARDEVDSLMCKKRIFETVNS~~~VRHPFLVNLFAC 
27697808.r  VVDARTPELAPPASDSTVTKLDFDLEPEAPPAPPRASSLGEIDDSSELRVLDIPGQGSETVFDIENDRNNMRPKSKSEYELNIP~~~~~~~~~~~~~~~~DSSRSCWSVGELEDKRSQQRFQFNLQDFRCCAVLGRGHFGKVLLAEYKHTNEMFAIKALKKGDIVARDEVDSLMCEKRIFETVNS~~~VRHPFLVNLFAC 
PKN2        VVDVRIPQLAPPASDSTVTKLDFDLEPEPPPAPPRASSLGEIDESSELRVLDIPGQDSETVFDIQNDRNSILPKSQSEYKPDTP~~~~~~~~~~~~~~~~QSGLEYSGIQELEDRRSQQRFQFNLQDFRCCAVLGRGHFGKVLLAEYKNTNEMFAIKALKKGDIVARDEVDSLMCEKRIFETVNS~~~VRHPFLVNLFAC 
CG2049.AA   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNSNQQQQQQRRNVAR~~~~~~~~~~~~~GLQYRESGGLETG~~~~~~~~~~~~~~~~RAGKQPPNAGMLS~~~~~~~~~~~MDNFRLLSVLGRGHFGKVILSQLRSNNQYYAIKALKKGDIIARDEVESLLSEKRIFEVANA~~~MRHPFLVNLYSC 
F46F6.2.AA  SQHQPGTSSSGPSTSSSIASTPTPSTSNSLFDKVSNHLPSFNPRKSAKKREAREAAAVAPMTAAVAAVNLNAPSTSNSMQPSTQERNLVVDEFPTDRSGPSQAPPVPAVRHIDFFASSDGAPLTVEQFRLISVLGRGHFGKVILSQHNPTSNYYALKVLKKGDILGRDEVESLMVEKRIFEVSSR~~~ARHPFLVNLNGC 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVN~~~~~~FPFLVKLEFS 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
1000                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
6981400.r   FQTPDRLYFVMEYVTGGDLMYHIQQLGKFKEPHAAFYAAEIAIGLFFLHNQGIIYRDLKLDNVMLDAEGHIKITDFGMCKENVFPGSTTRTFCGTPDYIAPEIIAYQPYGKSVDWWSFGVLLYEMLAGQPPFDGED~~~~~~~~~EEELFQAIMEQTVTYPKSLSREAVAICKGFLTKHPGKRLGSGP~~~DGEPTIRAH 
6755080.m   FQTPDRLYFVMEYVTGGDLMYHIQQLGKFKEPHAAFYAAEIAIGLFFLHNQGIIYRDLKLDNVMLDAEGHIKITDFGMCKENVFPGSTTRTFCGTPDYIAPEIIAYQPYGKSVDWWSFGVLLYEMLAGQPPFDGED~~~~~~~~~EEELFQAIMEQTVTYPKSLSREAVAICKGFLTKHPGKRLGSGP~~~DGEPTIRAH 
PKCg        FQTPDRLYFVMEYVTGGDLMYHIQQLGKFKEPHAAFYAAEIAIGLFFLHNQGIIYRDLKLDNVMLDAEGHIKITDFGMCKENVFPGTTTRTFCGTPDYIAPEIIAYQPYGKSVDWWSFGVLLYEMLAGQPPFDGED~~~~~~~~~EEELFQAIMEQTVTYPKSLSREAVAICKGFLTKHPGKRLGSGP~~~DGEPTIRAH 
PKCa        FQTVDRLYFVMEYVNGGDLMYHIQQVGKFKEPQAVFYAAEISIGLFFLHKRGIIYRDLKLDNVMLDSEGHIKIADFGMCKEHMMDGVTTRTFCGTPDYIAPEIIAYQPYGKSVDWWAYGVLLYEMLAGQPPFDGED~~~~~~~~~EDELFQSIMEHNVSYPKSLSKEAVSICKGLMTKHPAKRLGCGP~~~EGERDVREH 
6755078.m   FQTVDRLYFVMEYVNGGDLMYHIQQVGKFKEPQAVFYAAEISIGLFFLHKRGIIYRDLKLNNVMLNSEGHIKIADFGMCKEHMMDGVTTRTFCGTPDYIAPEIIAYQPYGKSVDWWAYGVLLYEMLAGQPPFDGED~~~~~~~~~EDELFQSIMEHNVSYPKSLSKEAVSICKGLMTKQPAKRLGCGP~~~EGERDVREH 
28514642.m  FQTVDRLYFVMEYVNGGDLMYHIQQVGKFKEPQAVFYAAEISIGLFFLHKRGIIYRDLKLDNVMLDSEGHIKIADFGMCKEHMMDGVTTRTFCGTPDYIAPEIIAYQPYGKSVDWWAYGVLLYEMLAGQPPFDGED~~~~~~~~~EDELFQSIMEHNVSYPKSLSKEAVSICKGLMTKHPAKRLGCGP~~~EGERDVREH 
6679345.m   FQTMDRLYFVMEYVNGGDLMYHIQQVGRFKEPHAVFYAAEIAIGLFFLQSKGIIYRDLKLDNVMLDSEGHIKIADFGMCKENIWDGVTTKTFCGTPDYIAPEIIAYQPYGKSVDWWAFGVLLYEMLAGQAPFEGED~~~~~~~~~EDELFQSIMEHNVAYPKSMSKEAVAICKGLMTKHPGKRLGCGP~~~EGERDIKEH 
PKCb        FQTMDRLYFVMEYVNGGDLMYHIQQVGRFKEPHAVFYAAEIAIGLFFLQSKGIIYRDLKLDNVMLDSEGHIKIADFGMCKENIWDGVTTKTFCGTPDYIAPEIIAYQPYGKSVDWWAFGVLLYEMLAGQAPFEGED~~~~~~~~~EDELFQSIMEHNVAYPKSMSKEAVAICKGLMTKHPGKRLGCGP~~~EGERDIKEH 
6981398.r   FQTMDRLYFVMEYVNGGDLMYHIQQVGRFKEPHAVFYAAEIAIGLFFLQSKGIIYRDLKLDNVMLDSEGHIKIADFGMCKENIWDGVTTKTFCGTPDYIAPEIIAYQPYGKSVDWWAFGVLLYEMLAGQAPFEGED~~~~~~~~~EDELFQSIMEHNVAYPKSMSKEAVAICKGLMTKHPGKRLGCGP~~~EGERDIKEH 
Pkc53E.AA   FQTMDRLFFVMEYVNGGDLMFQIQQFGKFKEPVAVFYAAEIAAGLFFLHTKGILYRDLKLDNVLLDADGHVKIADFGMCKENIVGDKTTKTFCGTPDYIAPEIILYQPYGKSVDWWAYGVLLYEMLVGQPPFDGED~~~~~~~~~EEELFAAITDHNVSYPKSLSKEAKEACKGFLTKQPNKRLGCGS~~~SGEEDVRLH 
6679353.m   FQTKENLFFVMEYLNGGDLMYHIQSCHKFDLSRATFYAAEVILGLQFLHSKGIVYRDLKLDNILLDRDGHIKIADFGMCKENMLGDAKTNTFCGTPDYIAPEILLGQKYNHSVDWWSFGVLVYEMLIGQSPFHGQD~~~~~~~~~EEELFHSIRMDNPFYPRWLEREAKDLLVKLFVREPEKRLG~~~~~~~VRGDIRQH 
PKCt        FQTKENLFFVMEYLNGGDLMYHIQSCHKFDLSRATFYAAEIILGLQFLHSKGIVYRDLKLDNILLDKDGHIKIADFGMCKENMLGDAKTNTFCGTPDYIAPEILLGQKYNHSVDWWSFGVLLYEMLIGQSPFHGQD~~~~~~~~~EEELFHSIRMDNPFYPRWLEKEAKDLLVKLFVREPEKRLG~~~~~~~VRGDIRQH 
18959250.r  FQTKDHLFFVMEFLNGGDLMFHIQDKGRFELYRATFYAAEIICGLQFLHGKGIIYRDLKLDNVMLDKDGHIKIADFGMCKENIFGENRASTFCGTPDYIAPEILQGLKYSFSVDWWSFGVLLYEMLIGQSPFHGDD~~~~~~~~~EDELFESIRVDTPHYPRWITKESKDIMEKLFERDPAKRLG~~~~~~~VTGNIRLH 
6755082.m   FQTKDHLFFVMEFLNGGDLMFHIQDKGRFELYRATFYAAEIICGLQFLHSKGIIYRDLKLDNVMLDRDGHIKIADFGMCKENIFGEGRASTFCGTPDYIAPEILQGLKYSFSVDWWSFGVLLYEMLIGQSPFHGDD~~~~~~~~~EDELFESIRVDTPHYPRWITKESKDIMEKLFERDPDKRLG~~~~~~~VTGNIRIH 
PKCd        FQTKDHLFFVMEFLNGGDLMYHIQDKGRFELYRATFYAAEIMCGLQFLHSKGIIYRDLKLDNVLLDRDGHIKIADFGMCKENIFGESRASTFCGTPDYIAPEILQGLKYTFSVDWWSFGVLLYEMLIGQSPFHGDD~~~~~~~~~EDELFESIRVDTPHYPRWITKESKDILEKLFEREPTKRLG~~~~~~~MTGNIKIH 
PKCdelta.A  FQTESHLFFVMEYLNGGDLMFHIQESGRFSEERARFYGAEIISGLKFLHKKGIIYRDLKLDNVLLDYEGHVRIADFGMCKLQIYLDKTADSFCGTPDYMAPEIIKGEKYNQNVDWWSFGVLLYEMLIGQSPFSGCD~~~~~~~~~EDELFWSICNEIPWFPVYISAEATGILKGLLEKDYTKRIGSQY~~~SPAGDIADH 
13592027.r  FQTPDRLFFVMEFVNGGDLMFHIQKSRRFDEARARFYAAEIISALMFLHEKGIIYRDLKLDNVLLDHEGHCKLADFGMCKEGICNGVTTATFCGTPDYIAPEILQEMLYGPAVDWWAMGVLLYEMLCGHAPFEAEN~~~~~~~~~EDDLFEAILNDEVVYPTWLHEDATGILKSFMTKNPTMRLGSLT~Q~GGEHEILRH 
31543511.m  FQTPDRLFFVMEFVNGGDLMFHIQKSRRFDEARARFYAAEIISALMFLHEKGIIYRDLKLDNVLLDHEGHCKLADFGMCKEGICNGVTTATFCGTPDYIAPEILQEMLYGPAVDWWAMGVLLYEMLCGHAPFEAEN~~~~~~~~~EDDLFEAILNDEVVYPTWLHEDATGILKSFMTKNPTMRLGSLT~Q~GGEHEILRH 
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